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1 ͡Ίʹ

ύʔΩϯιϯප, ەࡉͱͷؔ࿈͕ࣔࠦ͞Ε͍ͯΔ࣬ױͷҰͭͰ͋Δ. (e.g. Scheperjans et

al., 2015). ͔͠͠, ࢠϝΧχζϜʹ͍ͭͯະͷ෦͕ଟ͘, .ͳ͍͍ͯͬࢸͳղ໌ʹࡉৄ ຊ

,Ͱڀݚ ,ͷϝλήϊϜσʔλ͔ΒऀױγʔΫΤϯαʔΑΓಘΒΕͨύʔΩϯιϯපੈ࣍ ͱױ࣬

ەࡉͱͷؔ࿈ੑΛੳ͢ΔͨΊͷ౷ܭϞσϧʹ͍ͭͯใ͢ࠂΔ. ຊڀݚͰѻ͏σʔλ, ߦ

,Λαϯϓϧํ ,Ͱ͖Δ͕ݱͱͯ͠දྻߦͱ͢ΔσʔλەࡉΛ֤ํྻ ֓ͯ͠ 0͕ଟ͍εύʔε

ʢૄʣͳྻߦʹͳΔ. ·ͨ, ەࡉͷߏ͠͠ݸਓؒͰେ͖͘ҟͳΓ, ͍͔ͭ͘ͷάϧʔϓ

Λܗ͢Δ͜ͱ͕ΒΕ͍ͯΔ. ͜ͷάϧʔϓΤϯςϩλΠϓͱݺΕΔʢArumugam et al.,

2011ʣ. ͜ͷ 2 ͷΛղܾ͢ΔͨΊʹ, ࣗવޠݴॲཧͷͰ༻͍ΒΕΔτϐοΫϞσϧͷԠ

༻ʹΑΓ, σʔλ͔ΒΤϯςϩλΠϓΛਪఆ͢Δͱಉ࣌ʹ, ύʔΩϯιϯපͷӨڹΛਪఆ͢Δख๏Λ

ఏҊ͢Δ. τϐοΫϞσϧจষͷજࡏతͳʮҙຯʯΛݟग़ͨ͢ΊʹߟҊ͞Ε, Woloszynek et al.

(2017) Ͱ 16S-rRNA ͷσʔλͷద༻ใ͞ࠂΕ͍ͯΔ. ൃද, ఏҊख๏Λ ͷύʔࠃ4͔

ΩϯιϯපऀױͷϝλήϊϜσʔλʹద༻ͨ݁͠Ռʹ͍ͭͯใ͢ࠂΔ.

2 Ϟσϧ

ynk Λର n ͷόΫςϦΞ k ͷͱ͢Δ. ଌ͞ΕΔͷ͜ͷ؍ ynk Λཁૉͱ͢Δྻߦ Y = (ynk)

Ͱ͋Δ. ·ͨ Y ͷ n ͷϕΫτϧΛߦ yn ͱॻ͘͜ͱʹ͢Δ.

ҎԼͷࣜ (1) Ͱද͞ΕΔੜϞσϧΛ͑ߟΔ.

yn|zn, xn,α,β ∼ Multinomial(softmax(γzn + βxn))

zn|π ∼ Categorical(π)

π ∼ Dirichlet(a)

αk ∼ Normal(0, ρ2)

βk ∼ Normal(0,σ2)

γl ∼ NormalK(OK , τIK) (1)

zn ର n ͷଐ͢ΔάϧʔϓʢΤϯςϩλΠϓʣͰ͋Γະ؍ଌͰ͋Δ. ύϥϝʔλ π ࠞ߹ൺ,

γl ΤϯςϩλΠϓ͝ͱʹҟͳΔย߲. βk ΤϯςϩλΠϓʹ͔͔ΘΒͣڞ௨ͷύʔΩϯιϯප

ͷӨڹΛࣔ͢. ·ͨ OL Λ L ,ྻߦͷྵݩ࣍ IL  L .ͱͨ͠ྻߦͷ୯Ґݩ࣍

͜ΕΒͷύϥϝʔλͷਪఆʹϥϓϥεۙࣅΛ༻͍Δ. ຊϞσϧΛ༻͍ͯੳΛ͜͏ߦͱͰ, ύʔ

Ωϯιϯපͱؔ࿈͢ΔەࡉΛ͚ͭݟग़͢͜ͱ͕Ͱ͖Δ.
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